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leYenda:  

Las colecciones de muestras de germoplasma de los principales cultivos se agrupan en categorías de cultivos 
principales (cereales; legumbres para alimentación; raíces y tubérculos; hortalizas; frutos secos, frutos y bayas; 
cultivos oleaginosos; cultivos forrajeros; cultivos azucareros; cultivos de fibras; plantas medicinales, aromáticas, 
especias y cultivos estimulantes; y cultivos industriales y ornamentales). Las colecciones se enumeran por institu-
to (que se indican con una sigla y el código WieWS de la institución) en orden descendente, según el tamaño de 
la colección. el porcentaje de muestras es el porcentaje del total del género.

Las muestras se clasifican por tipo y se expresan como porcentaje de la colección del instituto: especies silvestres; 
razas nativas/cultivares antiguos; cultivares de avanzada; líneas de mejoramiento.
 

WS:  especies silvestres (wild species). 
LR:  razas nativas/cultivares antiguos (landraces/old cultivars). 
BL:  materiales de investigación/líneas de mejoramiento (research materials/breeding lines). 
Ac:  cultivares de avanzada (advanced cultivars).
OT:  (otros) se desconoce el tipo o es una mezcla de dos o más tipos (others).

La información de este Apéndice se basa en la cantidad de muestras de germoplasma.

Los nombres completos de los institutos que se mencionan en el siguiente cuadro se indican en la sección “Siglas 
y abreviaturas”, al final de este documento.
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cuadro a2 
colecciones de germoplasma por cultivo

agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Trigo Triticum MeX002 ciMMYT 110 281 13 6 31 50 7 6

Trigo Triticum USA029 nSGc 57 348 7 4 57 24 14 <1

Trigo Triticum cHn001 icGR-
cAAS

43 039 5 5 95

Trigo Triticum ind001 nBpGR 35 889 4 4 2 9 1 84

Trigo Triticum SYR002 icARdA 34 951 4 5 75 <1 21

Trigo Triticum Jpn003 niAS 34 652 4 3 4 31 61

Trigo Triticum RUS001 ViR 34 253 4 1 43 20 35 <1

Trigo Triticum iTA004 iGV 32 751 4 2 98

Trigo Triticum deU146 ipK 26 842 3 4 49 12 32 4

Trigo Triticum AUS003 TAMAWc 23 811 3 3 50 32 16

Trigo Triticum iRn029 npGBi-Spii 18 442 2 100

Trigo Triticum KAZ023 RiA 18 000 2 100

Trigo Triticum BRA015 cnpT 13 464 2 100

Trigo Triticum eTH085 iBc 13 421 2 100 <1

Trigo Triticum BGR001 ipGR 12 539 1 <1 9 7 2 82

Trigo Triticum pOL003 iHAR 11 586 1 3 88 7 3

Trigo  Triticum FRA040 inRA-
cLeRMOn

10 715 1 100

Trigo Triticum cAn004 pGRc 10 514 1 19 14 35 28 3

Trigo Triticum cZe122 Ricp 10 419 1 2 7 27 64 <1

Trigo Triticum GBR011 ipSR 9 462 1 11 28 25 36

Trigo Triticum cHL008 iniA QUiL 9 333 1 100

Trigo Triticum UZB006 UzRipi 9 277 1 100

Trigo Triticum HUn003 RcA 8 569 1 2 <1 12 86

Trigo Triticum cYp004 ARi 7 696 1 1 99

Trigo Triticum cHe001 RAc 7 266 1 100

Trigo Triticum UKR001 iR 7 220 1 4 42 53 1

Trigo Triticum peR002 UnALM 7 000 1 100

Trigo Triticum Otros 
(202)

237 428 28 5 14 15 22 44

trigo Triticum total 856 168 100 4 24 20 13 39
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cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo

agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Arroz Oryza pHL001 iRRi 109 136 14 4 44 9 3 39

Arroz Oryza ind001 nBpGR 86 119 11 1 18 <1 12 69

Arroz Oryza cHn121 cnRRi 70 104 9 1 70 13 9 7

Arroz Oryza Jpn003 niAS 44 489 6 <1 22 19 59

Arroz Oryza KOR011 RdAGB-GRd 26 906 3 5 5 13 4 74

Arroz Oryza USA970 dB nRRc 23 090 3 <1 5 93 2

Arroz Oryza ciV033 WARdA 21 527 3 1 47 51 1

Arroz Oryza THA399 BRdO 20 000 3 100

Arroz Oryza LAO010 nARc 13 193 2 100

Arroz Oryza MYS117 SR, MARdi 11 596 1 1 99

Arroz Oryza BRA008 cnpAF 10 980 1 100

Arroz Oryza ciV005 ideSSA 9 675 1 100

Arroz Oryza FRA014 cirad 7 306 1 100

Arroz Oryza BGd002 BRRi 6 259 1 2 79 14 5

Arroz Oryza VnM049 pRc 6 083 1 100

Arroz Oryza idn009 cRiA 5 917 1 100

Arroz Oryza pHL158 philRice 5 000 1 100

Arroz Oryza pAK001 pGRi 4 949 1 100

Arroz Oryza peR017 iniA-eeA.
pOV

4 678 1 100

Arroz Oryza Otros (160) 286 941 37 3 26 6 11 54

arroz Oryza total 773 948 100 2 35 11 7 45

cebada Hordeum cAn004 pGRc 40 031 9 12 41 27 13 7

cebada Hordeum USA029 nSGc 29 874 6 7 56 23 15

cebada Hordeum BRA003 cenARGen 29 227 6 100

cebada Hordeum SYR002 icARdA 26 679 6 7 67 <1 25

cebada Hordeum Jpn003 niAS 23 471 5 <1 6 15 79

cebada Hordeum deU146 ipK 22 093 5 6 56 12 24 2

cebada Hordeum cHn001 icGR-cAAS 18 617 4 100

cebada Hordeum KOR011 RdAGB-GRd 17 660 4 25 10 <1 64

cebada Hordeum RUS001 ViR 16 791 4 25 75

cebada Hordeum eTH085 iBc 16 388 4 94 6
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cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

cebada Hordeum MeX002 ciMMYT 15 473 3 <1 3 77 11 9

cebada Hordeum SWe054 nORdGen 14 109 3 5 5 84 4 2

cebada Hordeum GBR011 ipSR 10 838 2 17 30 23 29

cebada Hordeum ind001 nBpGR 9 161 2 11 3 13 2 71

cebada Hordeum AUS091 SpB-UWA 9 031 2 100

cebada Hordeum iRn029 npGBi-Spii 7 816 2 100

cebada Hordeum iSR003 icci-TeLAVUn 6 658 1 100 <1 <1

cebada Hordeum pOL003 iHAR 6 184 1 2 94 2 2

cebada Hordeum BGR001 ipGR 6 171 1 <1 <1 4 7 88

cebada Hordeum Otros (180) 140 259 30 4 12 13 11 60

cebada Hordeum total 466 531 100 5 23 17 8 47

Maíz Zea MeX002 ciMMYT 26 596 8 1 89 2 8

Maíz Zea pRT001 BpGV-dRAedM 24 529 7 8 91 1

Maíz Zea USA020 nc7 19 988 6 2 79 17 2 1

Maíz Zea cHn001 icGR-cAAS 19 088 6 100

Maíz Zea MeX008 iniFAp 14 067 4 1 99

Maíz Zea RUS001 ViR 10 483 3 31 69

Maíz Zea ind001 nBpGR 6 909 2 6 16 15 2 61

Maíz Zea Jpn003 niAS 5 935 2 7 4 88

Maíz Zea SRB001 MRiZp 5 475 2 55 45

Maíz Zea cOL029 cORpOicA 5 234 2 100

Maíz Zea ROM007 BRGV Suceava 4 815 1 69 28 3 <1

Maíz Zea BGR001 ipGR 4 700 1 23 14 <1 63

Maíz Zea FRA041 inRA-MOnTpeL 4 139 1 28 72

Maíz Zea BRA003 cenARGen 4 112 1 100

Maíz Zea UKR001 iR 3 974 1 13 83 5 <1

Maíz Zea peR002 UnALM 3 023 1 100

Maíz Zea VnM237 SSJc 2 914 1 100

Maíz Zea HUn003 RcA 2 765 1 38 8 3 51

Maíz Zea ARG1346 BAp 2 584 1 100

Maíz Zea eSp004 iniAcRF 2 344 1 <1 95 1 4
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Maíz Zea UZB006 UzRipi 2 200 1 100

Maíz Zea GRc001 ceRi 2 048 1 85 14 <1

Maíz Zea pHL130 ipB-UpLB 2 013 1 <1 100

Maíz Zea ecU021 eeTp 2 000 1 100

Maíz Zea Otros (257) 145 997 45 <1 29 17 5 49

maíz Zea total 327 932 100 1 33 21 4 42

Sorgo Sorghum ind002 icRiSAT 37 904 16 1 86 13 <1

Sorgo Sorghum USA016 S9 36 173 15 1 41 8 3 48

Sorgo Sorghum cHn001 icGR-cAAS 18 263 8 100

Sorgo Sorghum ind001 nBpGR 17 466 7 15 73 1 1 10

Sorgo Sorghum eTH085 iBc 9 772 4 100 <1

Sorgo Sorghum BRA001 cnpMS 7 225 3 100

Sorgo Sorghum Ken015 KARi-nGBK 5 866 2 2 52 <1 1 44

Sorgo Sorghum Jpn003 niAS 5 074 2 <1 6 12 81

Sorgo Sorghum AUS048 ATcFc 4 487 2 8 2 70 6 15

Sorgo Sorghum MeX008 iniFAp 3 990 2 100

Sorgo Sorghum RUS001 ViR 3 963 2 16 3 1 81

Sorgo Sorghum FRA202 ORSTOM-
MOnTp

3 859 2 1 99

Sorgo Sorghum ZMB030 SpGRc 3 720 2 1 99 <1

Sorgo Sorghum ARG1342 BBc-inTA 3 249 1 100

Sorgo Sorghum Sdn001 ARc 3 145 1 100

Sorgo Sorghum MLi070 URG 2 673 1 100

Sorgo Sorghum UGA001 SAARi 2 635 1 100

Sorgo Sorghum Ven152 dAnAc 2 068 1 100

Sorgo Sorghum Hnd005 eApZ 2 000 1 100

Sorgo Sorghum Otros (153) 62 156 26 <1 14 10 11 63

sorgo Sorghum total 235 688 100 2 38 9 5 47

Avena Avena cAn004 pGRc 27 676 21 55 12 20 12 1

Avena Avena USA029 nSGc 21 195 16 49 14 24 13

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Avena Avena RUS001 ViR 11 857 9 19 41 <1 1 39

Avena Avena deU146 ipK 4 799 4 15 33 9 38 4

Avena Avena Ken015 KARi-nGBK 4 197 3 <1 100

Avena Avena AUS003 TAMAWc 3 674 3 <1 <1 99

Avena Avena cHn001 icGR-cAAS 3 357 3 100

Avena Avena GBR011 ipSR 2 598 2 <1 17 22 53 8

Avena Avena pOL003 iHAR 2 328 2 <1 5 44 48 3

Avena Avena BGR001 ipGR 2 311 2 <1 1 6 2 91

Avena Avena MAR088 inRA cRRAS 2 133 2 <1 100

Avena Avena cZe047 KROMe 2 011 2 <1 3 1 53 42

Avena Avena iSR003 icci-TeLAVUn 1 604 1 100

Avena Avena Jpn003 niAS 1 540 1 2 6 92

Avena Avena FRA010 inRA-RenneS 1 504 1 100

Avena Avena eSp004 iniAcRF 1 318 1 <1 97 1 1

Avena Avena HUn003 RcA 1 301 1 <1 6 8 86

Avena Avena ARG1224 eeA inTA 
Bordenave

1 287 1 100

Avena Avena peR002 UnALM 1 200 1 100

Avena Avena ind027 iGFRi 1 125 1 100

Avena Avena Otros (104) 31 638 24 3 12 7 13 66

avena Avena total 130 653 100 24 14 13 12 37

Mijo perla Pennisetum ind002 icRiSAT 21 583 33 3 86 9 1 1

Mijo perla Pennisetum BRA001 cnpMS 7 225 11 100

Mijo perla Pennisetum ind064 nBpGR 5 772 9 100

Mijo perla Pennisetum FRA202 ORSTOM-MOnTp 4 405 7 8 10 82

Mijo perla Pennisetum cAn004 pGRc 3 816 6 1 98 <1 <1 1

Mijo perla Pennisetum neR047 icRiSAT 2 817 4 100

Mijo perla Pennisetum UGA001 SAARi 2 142 3 100

Mijo perla Pennisetum USA016 S9 2 063 3 1 28 3 1 68

Mijo perla Pennisetum Otros (96) 15 624 24 10 57 3 1 29

mijo perla Pennisetum total 65 447 100 4 62 4 6 24

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Mijo Setaria cHn001 icGR-cAAS 26 233 56 100

Mijo Setaria ind001 nBpGR 4 392 9 <1 17 <1 82

Mijo Setaria FRA202 ORSTOM-
MOnTp

3 500 8 100

Mijo Setaria Jpn003 niAS 2 531 5 1 38 1 60

Mijo Setaria ind002 icRiSAT 1 535 3 4 96

Mijo Setaria USA020 nc7 1 010 2 2 11 1 2 84

Mijo Setaria Otros (74) 7 405 16 8 51 1 2 38

mijo Setaria total 46 606 100 1 15 <1 <1 83

Trigo Aegilops iSR003 icci-TeLAVUn 9 146 22 100 <1

Trigo Aegilops SYR002 icARdA 3 847 9 100 <1

Trigo Aegilops iRn029 npGBi-Spii 2 653 6 99 1

Trigo Aegilops Jpn003 niAS 2 433 6 5 95

Trigo Aegilops RUS001 ViR 2 248 5 100

Trigo Aegilops USA029 nSGc 2 207 5 100

Trigo Aegilops ARM035 LpGpB 1 827 4 100 <1

Trigo Aegilops deU146 ipK 1 526 4 100 <1

Trigo Aegilops MeX002 ciMMYT 1 326 3 99 <1 <1

Trigo Aegilops FRA010 inRA-RenneS 1 070 3 100

Trigo Aegilops Otros (52) 12 643 31 81 3 2 14

trigo Aegilops total 40 926 100 80 1 1 18

Trigo Triticosecale MeX002 ciMMYT 17 394 46 <1 97 3 <1

Trigo Triticosecale RUS001 ViR 2 030 5 100

Trigo Triticosecale USA029 nSGc 2 009 5 1 83 16

Trigo Triticosecale cAn091 ScRdc-AAFc 2 000 5 100

Trigo Triticosecale UKR001 iR 1 748 5 86 13 1

Trigo Triticosecale pOL025 LUBLin 1 748 5 63 33 3

Trigo Triticosecale deU146 ipK 1 577 4 2 81 17 <1

Trigo Triticosecale Otros (62) 8 934 24 4 <1 36 11 49

trigo Triticosecale total 37 440 100 1 <1 68 8 23

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Mijo Eleusine ind001 nBpGR 9 522 27 <1 18 <1 1 80

Mijo Eleusine ind002 icRiSAT 5 949 17 2 95 1 2

Mijo Eleusine Ken015 KARi-nGBK 2 931 8 3 61 1 35

Mijo Eleusine eTH085 iBc 2 173 6 <1 100 <1

Mijo Eleusine UGA001 SAARi 1 231 3 100

Mijo Eleusine ZMB030 SpGRc 1 040 3 <1 100 <1

Mijo Eleusine npL055 cpBBd 869 2 100

Mijo Eleusine USA016 S9 766 2 <1 100

Mijo Eleusine Otros (38) 10 901 31 1 71 <1 <1 28

mijo Eleusine total 35 382 100 1 59 <1 1 39

Amaranto Amaranthus ind001 nBpGR 5 760 20 6 25 5 65

Amaranto Amaranthus USA020 nc7 3 341 12 11 22 4 4 59

Amaranto Amaranthus BRA003 cenARGen 2 328 8 100

Amaranto Amaranthus peR027 UnSAAc/cicA 1 600 6 100

Amaranto Amaranthus cHn001 icGR-cAAS 1 459 5 100

Amaranto Amaranthus Otros (106) 13 825 49 6 47 3 1 42

amaranto Amaranthus total 28 313 100 5 36 2 2 54

centeno Secale RUS001 ViR 2 928 14 34 66

centeno Secale deU146 ipK 2 392 11 9 27 27 30 7

centeno Secale pOL003 iHAR 2 266 11 <1 12 86 2

centeno Secale USA029 nSGc 2 106 10 4 77 3 16 1

centeno Secale cAn004 pGRc 1 446 7 10 23 16 47 3

centeno Secale BGR001 ipGR 1 248 6 <1 3 61 <1 35

centeno Secale Otros (88) 8 806 42 9 26 12 17 36

centeno Secale total 21 192 100 6 29 22 15 27

Quinua Chenopodium BOL138 BnGGA-
pROinpA

4 312 27 9 91

Quinua Chenopodium peR014 iniA-eeA.iLL 1 396 9 18 82

Quinua Chenopodium deU146 ipK 1 056 6 93 1 <1 6

cuadro a2 
colecciones de germoplasma por cultivo 
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cereales

Quinua Chenopodium ecU023 denAReF 681 4 2 62 2 3 32

Quinua Chenopodium ARG1191 UBA-FA 500 3 100

Quinua Chenopodium cOL006 U.nAciOnAL 300 2 100

Quinua Chenopodium Otros (69) 8 018 49 6 49 <1 1 44

Quinua Chenopodium total 16 263 100 11 55 <1 1 32

Tef Eragrostis eTH085 iBc 4 741 54 100

Tef Eragrostis USA022 W6 1 302 15 44 15 <1 4 37

Tef Eragrostis Ken015 KARi-nGBK 1 051 12 5 <1 95

Tef Eragrostis Jpn003 niAS 327 4 8 2 1 89

Tef Eragrostis ind001 nBpGR 269 3 6 94

Tef Eragrostis MeX035 ciFAp-cAL 258 3 100

Tef Eragrostis Otros (42) 872 10 60 13 1 1 24

tef Eragrostis total 8 820 100 14 57 <1 1 28

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

legumbres para alimentación

Frijol Phaseolus cOL003 ciAT 35 891 14 6 85 2 7

Frijol Phaseolus USA022 W6 14 674 6 6 67 3 21 4

Frijol Phaseolus BRA008 cnpAF 14 460 6 100

Frijol Phaseolus MeX008 iniFAp 12 752 5 17 83

Frijol Phaseolus deU146 ipK 8 680 3 1 66 4 28 1

Frijol Phaseolus cHn001 icGR-cAAS 7 365 3 100

Frijol Phaseolus RUS001 ViR 6 144 2 22 20 3 55

Frijol Phaseolus MWi004 BcA 6 000 2 100

Frijol Phaseolus HUn003 RcA 4 350 2 70 <1 <1 30

Frijol Phaseolus idn002 LBn 3 846 1 100

Frijol Phaseolus Ken015 KARi-nGBK 3 534 1 <1 34 3 35 28

Frijol Phaseolus BGR001 ipGR 3 220 1 32 <1 68

Frijol Phaseolus ecU023 denAReF 3 102 1 2 6 17 <1 75

Frijol Phaseolus RWA002 iSAR 3 075 1 100

Frijol Phaseolus eSp004 iniAcRF 3 038 1 98 <1 <1 1
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

legumbres para alimentación

Frijol Phaseolus Otros (231) 131 832 50 1 30 5 13 52

frijol Phaseolus total 261 963 100 2 39 4 10 45

Soja Glycine cHn001 icGR-cAAS 32 021 14 21 79

Soja Glycine USA033 SOY 21 075 9 10 80 5 4 1

Soja Glycine KOR011 RdAGB-GRd 17 644 8 <1 45 5 1 50

Soja Glycine TWn001 AVRdc 15 314 7 <1 <1 100

Soja Glycine BRA014 cnpSO 11 800 5 100

Soja Glycine Jpn003 niAS 11 473 5 5 33 21 40

Soja Glycine RUS001 ViR 6 439 3 9 40 41 11

Soja Glycine ind016 AicRp-Soybean 4 022 2 <1 100

Soja Glycine ciV005 ideSSA 3 727 2 100

Soja Glycine TWn006 TARi 2 745 1 100

Soja Glycine deU146 ipK 2 661 1 1 23 53 23

Soja Glycine ZWe003 cBicAU 2 236 1 100

Soja Glycine idn182 icRR 2 198 1 <1 100

Soja Glycine AUS048 ATcFc 2 121 1 3 <1 38 52 6

Soja Glycine nGA039 iiTA 1 909 1 5 4 1 90

Soja Glycine FRA060 AMFO 1 582 1 100

Soja Glycine THA005 FcRi-dA/TH 1 510 1 100

Soja Glycine MeX001 iniA-iguala 1 500 1 100

Soja Glycine pHL130 ipB-UpLB 1 381 1 100

Soja Glycine UKR001 iR 1 288 1 3 1 21 72 3

Soja Glycine cOL017 icA/ReGiOn 1 1 235 1 <1 64 13 22

Soja Glycine SRB002 iFVcnS 1 200 1 100

Soja Glycine ROM002 iccpT Fundul 1 024 <1 62 38 <1

Soja Glycine Otros (166) 81 839 36 7 11 4 27 51

soja Glycine total 229 944 100 6 17 7 13 56

cacahuete Arachis ind002 icRiSAT 15 419 12 3 46 32 7 13

cacahuete Arachis ind001 nBpGR 13 144 10 7 15 1 5 72

cacahuete Arachis USA016 S9 9 964 8 2 19 15 3 61

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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cacahuete Arachis ARG1342 BBc-inTA 8 347 6 4 96

cacahuete Arachis neR047 icRiSAT 7 262 6 100

cacahuete Arachis cHn001 icGR-cAAS 6 565 5 100

cacahuete Arachis BRA214 cenARGen 2 042 2 100

cacahuete Arachis THA005 FcRi-dA/TH 2 030 2 100

cacahuete Arachis idn179 icABiOGRAd 1 730 1 100

cacahuete Arachis RUS001 ViR 1 667 1 41 40 19

cacahuete Arachis ZMB014 MRS 1 500 1 100

cacahuete Arachis UZB006 UzRipi 1 438 1 100

cacahuete Arachis pHL130 ipB-UpLB 1 272 1 100

cacahuete Arachis AUS048 ATcFc 1 196 1 5 14 61 11 8

cacahuete Arachis Jpn003 niAS 1 181 1 1 22 13 64

cacahuete Arachis BOL160 ciFp 1 040 1 2 98

cacahuete Arachis Otros (130) 52 638 41 3 34 6 6 51

cacahuete Arachis total 128 435 100 3 31 10 4 52

Garbanzo Cicer ind002 icRiSAT 20 140 20 1 91 6 <1 1

Garbanzo Cicer ind001 nBpGR 14 704 15 2 13 <1 13 72

Garbanzo Cicer SYR002 icARdA 13 219 13 2 52 <1 46

Garbanzo Cicer AUS039 ATFcc 8 655 9 3 28 38 30 2

Garbanzo Cicer USA022 W6 6 195 6 3 91 1 5 <1

Garbanzo Cicer iRn029 npGBi-Spii 5 700 6 100

Garbanzo Cicer pAK001 pGRi 2 146 2 1 99

Garbanzo Cicer RUS001 ViR 2 091 2 5 95

Garbanzo Cicer TUR001 AARi 2 075 2 1 99 <1

Garbanzo Cicer MeX001 iniA-iguala 1 600 2 100

Garbanzo Cicer eTH085 iBc 1 173 1 99 1

Garbanzo Cicer HUn003 RcA 1 170 1 <1 2 14 83

Garbanzo Cicer UZB006 UzRipi 1 055 1 100

Garbanzo Cicer UKR001 iR 1 021 1 16 73 11 <1

Garbanzo Cicer Otros (104) 17 369 18 1 50 7 4 38

garbanzo Cicer total 98 313 100 1 50 7 6 36

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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Guisante Pisum AUS039 ATFcc 7 230 8 1 36 20 13 31

Guisante Pisum RUS001 ViR 6 653 7 <1 13 <1 87

Guisante Pisum SYR002 icARdA 6 129 7 4 27 <1 69

Guisante Pisum deU146 ipK 5 508 6 1 33 6 55 6

Guisante Pisum USA022 W6 5 399 6 3 53 2 27 14

Guisante Pisum iTA004 iGV 4 090 4 100

Guisante Pisum cHn001 icGR-cAAS 3 825 4 100

Guisante Pisum GBR165 SASA 3 302 4 3 <1 5 92

Guisante Pisum ind001 nBpGR 3 070 3 <1 9 <1 5 86

Guisante Pisum pOL033 SHRWiAT 2 960 3 <1 100

Guisante Pisum SWe054 nORdGen 2 821 3 2 16 54 15 14

Guisante Pisum BRA012 cnpH 1 958 2 100

Guisante Pisum eTH085 iBc 1 768 2 99 1

Guisante Pisum UKR001 iR 1 671 2 <1 4 3 46 47

Guisante Pisum BGR001 ipGR 1 589 2 <1 <1 17 3 79

Guisante Pisum SRB002 iFVcnS 1 578 2 100

Guisante Pisum cZe090 SUMpeRK 1 276 1 2 4 19 74 1

Guisante Pisum HUn003 RcA 1 199 1 6 <1 3 90

Guisante Pisum cHL004 iniA cARi 1 142 1 100

Guisante Pisum nLd037 cGn 1 002 1 2 34 9 50 5

Guisante Pisum FRA065 inRA-VeRSAiL 1 000 1 100

Guisante Pisum Otros (149) 28 831 31 3 14 12 20 51

guisante Pisum total 94 001 100 2 19 8 17 54

caupí Vigna nGA039 iiTA 15 588 24 4 64 8 <1 24

caupí Vigna USA016 S9 8 043 12 2 62 <1 <1 35

caupí Vigna BRA003 cenARGen 5 501 8 100

caupí Vigna idn002 LBn 3 930 6 100

caupí Vigna ind001 nBpGR 3 317 5 <1 9 <1 12 79

caupí Vigna cHn001 icGR-cAAS 2 818 4 100

caupí Vigna Jpn003 niAS 2 431 4 <1 13 <1 86

caupí Vigna pHL130 ipB-UpLB 1 821 3 100

cuadro a2  
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caupí Vigna BWA002 dAR 1 435 2 <1 4 95

caupí Vigna RUS001 ViR 1 337 2 9 91

caupí Vigna TWn001 AVRdc 1 152 2 28 3 69

caupí Vigna Otros (114) 17 950 27 7 46 6 3 38

caupí Vigna total 65 323 100 3 40 4 2 52

Lenteja Lens SYR002 icARdA 10 864 19 5 41 <1 54

Lenteja Lens ind001 nBpGR 9 989 17 <1 2 <1 1 97

Lenteja Lens AUS039 ATFcc 5 251 9 4 54 10 5 26

Lenteja Lens iRn029 npGBi-Spii 3 011 5 11 52 37

Lenteja Lens USA022 W6 2 874 5 5 79 1 6 10

Lenteja Lens RUS001 ViR 2 375 4 70 <1 4 26

Lenteja Lens cHL004 iniA cARi 1 345 2 100

Lenteja Lens cAn004 pGRc 1 171 2 1 7 <1 3 88

Lenteja Lens HUn003 RcA 1 074 2 3 1 96

Lenteja Lens TUR001 AARi 1 073 2 1 98 1

Lenteja Lens ARM006 ScApp 1 001 2 99 1

Lenteja Lens Otros (94) 18 377 31 2 38 4 4 52

lenteja Lens total 58 405 100 3 36 4 3 55

Haba Vicia SYR002 icARdA 9 186 21 26 <1 74

Haba Vicia cHn001 icGR-cAAS 4 207 10 100

Haba Vicia AUS039 ATFcc 2 565 6 <1 46 30 <1 24

Haba Vicia deU146 ipK 1 921 4 <1 68 13 17 1

Haba Vicia FRA010 inRA-RenneS 1 700 4 59 41

Haba Vicia ecU003 Uc-icn 1 650 4 100

Haba Vicia iTA004 iGV 1 420 3 100

Haba Vicia RUS001 ViR 1 259 3 2 3 95

Haba Vicia eSp004 iniAcRF 1 252 3 91 2 5 2

Haba Vicia eTH085 iBc 1 143 3 100

Haba Vicia Otros (122) 17 392 40 2 34 15 11 38

Haba Vicia total 43 695 100 1 32 9 7 52

cuadro a2  
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Guandú Cajanus ind002 icRiSAT 13 289 33 2 62 36 1 <1

Guandú Cajanus ind001 nBpGR 12 859 32 4 30 2 4 60

Guandú Cajanus Ken015 KARi-nGBK 1 288 3 <1 73 4 2 21

Guandú Cajanus pHL130 ipB-UpLB 629 2 100

Guandú Cajanus AUS048 ATcFc 406 1 50 12 23 1 13

Guandú Cajanus Otros (85) 12 349 30 3 50 2 1 45

guandú Cajanus total 40 820 100 3 49 13 2 33

Altramuz Lupinus AUS002 WAdA 3 880 10 52 19 21 8 <1

Altramuz Lupinus deU146 ipK 2 464 6 17 47 9 15 11

Altramuz Lupinus RUS001 ViR 2 411 6 24 39 19 19

Altramuz Lupinus FRA001 inRA-pOiTOU 2 046 5 13 85 2

Altramuz Lupinus peR003 UnSAAc 1 940 5 7 93

Altramuz Lupinus eSp010 SiAeX 1 519 4 46 47 1 4 2

Altramuz Lupinus GBR045 RnG 1 300 3 100

Altramuz Lupinus USA022 W6 1 294 3 46 38 1 9 6

Altramuz Lupinus cHL004 iniA cARi 1 259 3 100

Altramuz Lupinus pOL033 SHRWiAT 1 049 3 48 17 35

Altramuz Lupinus Otros (98) 18 888 50 12 19 4 6 60

altramuz Lupinus total 38 050 100 18 27 12 6 36

Guisante        
de tierra

Vigna nGA039 iiTA 2 031 33 <1 100

Guisante        
de tierra

Vigna FRA202 ORSTOM-
MOnTp

1 416 23 100

Guisante         
de tierra

Vigna BWA002 dAR 338 6 2 98

Guisante         
de tierra

Vigna GHA091 pGRRi 296 5 100

Guisante         
de tierra

Vigna TZA016 npGRc 283 5 <1 81 18

Guisante         
de tierra

Vigna ZMB030 SpGRc 232 4 100

cuadro a2  
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Guisante        
de tierra

Vigna Otros (26) 1 549 25 1 59 9 1 29

guisante        
de tierra

Vigna total 6 145 100 <1 79 2 <1 18

Frijol Psophocarpus pnG005 dOA 455 11 45 55

Frijol Psophocarpus MYS009 dGcB-UM 435 10 100

Frijol Psophocarpus cZe075 TROpic 413 10 <1 22 <1 77

Frijol Psophocarpus LKA005 idi 400 9 <1 100

Frijol Psophocarpus idn002 LBn 380 9 100

Frijol Psophocarpus Otros (35) 2 134 51 3 41 1 12 43

frijol Psophocarpus total 4 217 100 2 35 3 6 55

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

raíces y tubérculos

patata Solanum FRA179 inRA-RenneS 10 461 11 6 2 84 8

patata Solanum RUS001 ViR 8 889 9 46 3 26 25

patata Solanum peR001 cip 7 450 8 2 69 2 <1 27

patata Solanum deU159 ipK 5 392 5 18 37 7 32 6

patata Solanum USA004 nR6 5 277 5 65 21 9 5 <1

patata Solanum Jpn003 niAS 3 408 3 3 1 31 65

patata Solanum cOL029 cORpOicA 3 043 3 100

patata Solanum ind029 cpRi 2 710 3 15 85

patata Solanum BOL064 BnGTRA-pROinpA 2 393 2 26 74

patata Solanum cZe027 HBROd 2 207 2 5 1 29 52 13

patata Solanum ARG1347 BAL 1 739 2 85 15

patata Solanum BRA012 cnpH 1 735 2 100

patata Solanum GBR165 SASA 1 671 2 100

patata Solanum nLd028 ROpTA 1 610 2 3 1 1 95

patata Solanum MeX116 pnp-iniFAp 1 500 2 100

patata Solanum TWn006 TARi 1 282 1 100

patata Solanum UZB033 SamAi 1 223 1 100

patata Solanum pOL002 ipRBOn 1 182 1 8 92
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patata Solanum KAZ004 RipV 1 117 1 26 2 15 57

patata Solanum SVK006 SVKLOMnicA 1 080 1 1 2 47 41 9

patata Solanum Otros (154) 32 916 33 19 15 3 16 46

Patata Solanum total 98 285 100 15 20 16 14 35

Boniato Ipomoea peR001 cip 6 417 18 23 77 <1

Boniato Ipomoea Jpn003 niAS 5 736 16 1 2 4 93

Boniato Ipomoea USA016 S9 1 208 3 16 13 9 32 31

Boniato Ipomoea pnG039 MHRp 1 161 3 100

Boniato Ipomoea BRA012 cnpH 1 043 3 100

Boniato Ipomoea cHn146 BAAFS 800 2 100

Boniato Ipomoea TWn006 TARi 757 2 100

Boniato Ipomoea peR055 FF.cc.AA. 750 2 100

Boniato Ipomoea ARG1342 BBc-inTA 567 2 36 56 1 6

Boniato Ipomoea VnM049 pRc 532 1 100

Boniato Ipomoea MYS003 MARdi 528 1 100

Boniato Ipomoea Otros (146) 15 979 45 5 24 21 11 39

boniato Ipomoea total 35 478 100 10 30 10 6 44

Yuca Manihot cOL003 ciAT 5 436 17 1 87 11 <1

Yuca Manihot BRA004 cnpMF 2 889 9 100

Yuca Manihot nGA039 iiTA 2 756 8 28 47 25

Yuca Manihot ind007 icAR 1 327 4 100

Yuca Manihot nGA002 nRcRi 1 174 4 100

Yuca Manihot UGA001 SAARi 1 136 4 <1 4 90 7

Yuca Manihot MWi001 MARS 978 3 22 72 6

Yuca Manihot idn182 icRR 954 3 100

Yuca Manihot THA005 FcRi-dA/TH 609 2 100

Yuca Manihot Ben018 FAST 600 2 100

Yuca Manihot TGO035 iTRA 435 1 100

Yuca Manihot Otros (133) 14 148 44 6 26 3 14 51

Yuca Manihot total 32 442 100 3 32 15 9 41

cuadro a2  
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Ñame Dioscorea nGA039 iiTA 3 319 21 1 68 20 12

Ñame Dioscorea ciV006 Unci 1 538 10 25 75

Ñame Dioscorea Ben030 UAc 1 100 7 55 45

Ñame Dioscorea GHA091 pGRRi 756 5 65 35

Ñame Dioscorea SLB001 dcRS 480 3 97 3 <1

Ñame Dioscorea LKA002 pU 474 3 1 99

Ñame Dioscorea Otros (93) 8 236 52 8 48 1 8 35

Ñame Dioscorea total 15 903 100 10 59 5 4 22

colocasia Colocasia pnG006 WLMp 859 12 100

colocasia Colocasia FJi049 RGc 850 12 100

colocasia Colocasia MYS003 MARdi 622 9 100

colocasia Colocasia ind024 nBpGR 469 6 100

colocasia Colocasia THA056 HRi-dA/THA 453 6 100

colocasia colocasia VnM049 pRc 393 5 100

colocasia Colocasia idn002 LBn 350 5 100

colocasia Colocasia USA037 UH 308 4 100

colocasia Colocasia SLB001 dcRS 268 4 <1 100

colocasia Colocasia Jpn003 niAS 250 3 <1 5 95

colocasia Colocasia GHA091 pGRRi 215 3 73 27

colocasia Colocasia AUS019 RSpAS 193 3 15 73 12

colocasia Colocasia Otros (59) 2 072 28 5 55 <1 17 23

colocasia Colocasia total 7 302 100 2 38 6 7 47

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

Hortalizas

Tomate Lycopersicon TWn001 AVRdc 7 548 9 1 3 1 96

Tomate Lycopersicon USA003 ne9 6 283 8 4 8 3 9 75

Tomate Lycopersicon pHL130 ipB-UpLB 4 751 6 9 86 5

Tomate Lycopersicon deU146 ipK 4 062 5 3 40 22 33 1

Tomate Lycopersicon RUS001 ViR 2 540 3 19 1 79 1

Tomate Lycopersicon Jpn003 niAS 2 428 3 <1 1 5 93

Tomate Lycopersicon cAn004 pGRc 2 137 3 1 1 27 69 1
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Tomate Lycopersicon cOL004 icA/ReGiOn 5 2 018 2 100

Tomate Lycopersicon eSp026 BGUpV 1 927 2 9 69 <1 1 20

Tomate Lycopersicon ind001 nBpGR 1 796 2 4 10 22 8 56

Tomate Lycopersicon HUn003 RcA 1 749 2 1 16 <1 2 82

Tomate Lycopersicon BRA006 iAc 1 688 2 100

Tomate Lycopersicon KAZ004 RipV 1 500 2 2 11 36 51

Tomate Lycopersicon nLd037 cGn 1 306 2 8 7 13 55 17

Tomate Lycopersicon FRA215 GeVeS 1 254 1 100

Tomate Lycopersicon BGd186 eWS R&d 1 235 1 100

Tomate Lycopersicon cZe061 Ricp 1 232 1 3 8 3 84 2

Tomate Lycopersicon BGR001 ipGR 1 128 1 10 11 3 76

Tomate Lycopersicon AUS048 ATcFc 1 074 1 9 6 74 12

Tomate Lycopersicon SRB002 iFVcnS 1 030 1 100

Tomate Lycopersicon VnM006 FcRi 1 000 1 100

Tomate Lycopersicon Otros (143) 34 034 41 5 12 33 14 35

tomate Lycopersicon total 83 720 100 4 17 18 19 42

chile seco Capsicum TWn001 AVRdc 7 860 11 3 3 94

chile seco Capsicum USA016 S9 4 698 6 1 9 <1 16 74

chile seco Capsicum MeX008 iniFAp 4 661 6 2 98

chile seco Capsicum ind001 nBpGR 3 835 5 13 15 1 9 62

chile seco Capsicum BRA006 iAc 2 321 3 100

chile seco Capsicum Jpn003 niAS 2 271 3 1 2 2 95

chile seco Capsicum pHL130 ipB-UpLB 1 880 3 84 16

chile seco Capsicum TWn005 TSS-pdAF 1 800 2 100

chile seco Capsicum deU146 ipK 1 526 2 1 66 4 28 2

chile seco Capsicum cHn004 BVRc 1 394 2 100

chile seco Capsicum FRA011 inRA-UGAFL 1 371 2 1 88 11

chile seco Capsicum TUR001 AARi 1 334 2 99 1

chile seco Capsicum RUS001 ViR 1 273 2 6 53 41

chile seco Capsicum cRi001 cATie 1 163 2 100

chile seco Capsicum peR002 UnALM 1 157 2 54 46

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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chile seco Capsicum eSp026 BGUpV 1 074 1 1 88 <1 2 10

chile seco Capsicum HUn001 VeGTBUd 1 069 1 100

chile seco Capsicum SRB002 iFVcnS 1 055 1 100

chile seco Capsicum nLd037 cGn 1 009 1 5 22 2 50 21

chile seco Capsicum Otros (167) 30 767 42 3 22 4 13 58

chile seco Capsicum total 73 518 100 2 19 2 15 62

Melón cantalupo Cucumis USA020 nc7 4 878 11 6 24 5 7 59

Melón cantalupo Cucumis Jpn003 niAS 4 242 10 1 3 4 92

Melón cantalupo Cucumis RUS001 ViR 2 998 7 1 3 33 4 59

Melón cantalupo Cucumis cHn001 icGR-cAAS 2 892 7 100

Melón cantalupo Cucumis BRA012 cnpH 2 400 5 100

Melón cantalupo Cucumis KAZ004 RipV 2 377 5 1 95 3

Melón cantalupo Cucumis FRA215 GeVeS 1 399 3 100

Melón cantalupo Cucumis deU146 ipK 1 154 3 <1 38 3 53 6

Melón cantalupo Cucumis ind001 nBpGR 1 070 2 29 44 1 17 8

Melón cantalupo Cucumis iRn029 npGBi-Spii 1 046 2 18 82

Melón cantalupo Cucumis BGR001 ipGR 1 006 2 5 1 <1 94

Melón cantalupo Cucumis Otros (127) 18 836 43 2 28 12 9 49

melón cantalupo Cucumis total 44 298 100 3 18 13 10 56

calabaza para forraje Cucurbita RUS001 ViR 5 771 15 53 25 12 10

calabaza para forraje Cucurbita cRi001 cATie 2 612 7 100

calabaza para forraje Cucurbita BRA003 cenARGen 1 897 5 100

calabaza para forraje Cucurbita cHn001 icGR-cAAS 1 767 4 100

calabaza para forraje Cucurbita MeX008 iniFAp 1 580 4 100

calabaza para forraje Cucurbita Jpn003 niAS 1 295 3 2 1 96

calabaza para forraje Cucurbita USA016 S9 1 276 3 10 44 <1 3 42

calabaza para forraje Cucurbita deU146 ipK 1 042 3 52 3 32 14

calabaza para forraje Cucurbita Otros (144) 22 343 56 3 38 1 7 52

calabaza para forraje Cucurbita total 39 583 100 2 32 4 6 56

cuadro a2  
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Allium Allium ind1457 nRcOG 2 050 7 100

Allium Allium RUS001 ViR 1 888 6 34 61 5

Allium Allium Jpn003 niAS 1 352 5 <1 2 5 94

Allium Allium USA003 ne9 1 304 4 <1 20 3 10 68

Allium Allium deU146 ipK 1 264 4 8 58 8 22 4

Allium Allium GBR004 RBG 1 100 4 11 89

Allium Allium TWn001 AVRdc 1 082 4 <1 7 93

Allium Allium Otros (168) 19 858 66 6 25 6 16 48

allium Allium total 29 898 100 5 29 4 19 43

colza Brassica cHn001 icGR-cAAS 4 090 16 100

colza Brassica ind001 nBpGR 2 585 10 <1 33 3 64

colza Brassica BGd028 BinA 2 100 8 100

colza Brassica Jpn003 niAS 1 579 6 <1 6 4 90

colza Brassica AUS039 ATFcc 1 184 5 <1 6 1 3 90

colza Brassica TWn001 AVRdc 1 091 4 10 69 21

colza Brassica pAK001 pGRi 682 3 100

colza Brassica USA020 nc7 645 3 <1 6 2 1 90

colza Brassica GBR006 HRiGRU 581 2 1 30 69

colza Brassica deU146 ipK 493 2 <1 27 3 51 18

colza Brassica Otros (80) 10 536 41 1 31 1 7 59

colza Brassica total 25 566 100 1 21 1 9 68

Gombo Abelmoschus ciV005 ideSSA 4 185 19 100

Gombo Abelmoschus USA016 S9 2 969 13 <1 10 <1 89

Gombo Abelmoschus ind001 nBpGR 2 651 12 16 30 <1 3 51

Gombo Abelmoschus pHL130 ipB-UpLB 968 4 4 96

Gombo Abelmoschus FRA202 ORSTOM-MOnTp 965 4 9 91

Gombo Abelmoschus GHA091 pGRRi 595 3 100

Gombo Abelmoschus TUR001 AARi 563 3 98 2

Gombo Abelmoschus Otros (88) 9 532 43 3 55 1 4 38

gombo Abelmoschus total 22 428 100 4 35 <1 6 55

cuadro a2  
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Berenjena Solanum ind001 nBpGR 3 060 15 11 23 <1 5 61

Berenjena Solanum TWn001 AVRdc 3 003 14 17 <1 2 80

Berenjena Solanum Jpn003 niAS 1 223 6 <1 7 4 89

Berenjena Solanum USA016 S9 887 4 1 2 2 94

Berenjena Solanum BGd186 eWS R&d 826 4 100

Berenjena Solanum pHL130 ipB-UpLB 661 3 2 98

Berenjena Solanum nLd037 cGn 659 3 27 47 2 14 10

Berenjena Solanum Otros (124) 10 776 51 17 33 8 7 36

berenjena Solanum total 21 095 100 11 28 4 5 52

coliflor Brassica GBR165 SASA 2 367 12 1 99

coliflor Brassica USA003 ne9 1 625 8 6 1 5 88

coliflor Brassica cHn004 BVRc 1 235 6 100

coliflor Brassica deU146 ipK 1 215 6 2 32 3 60 3

coliflor Brassica FRA215 GeVeS 1 200 6 100

coliflor Brassica RUS001 ViR 980 5 26 74 <1

coliflor Brassica Jpn003 niAS 672 3 1 7 91

coliflor Brassica nLd037 cGn 631 3 <1 12 2 75 11

coliflor Brassica Otros (98) 10 257 51 3 24 5 34 35

coliflor Brassica total 20 182 100 1 16 3 33 46

Melón Citrullus RUS001 ViR 2 412 16 1 40 54 2 3

Melón Citrullus USA016 S9 1 841 12 5 26 <1 5 64

Melón Citrullus cHn001 icGR-cAAS 1 197 8 100

Melón Citrullus iSR002 iGB 840 6 100

Melón Citrullus UZB006 UzRipi 805 5 100

Melón Citrullus BRA017 cpATSA 753 5 100

Melón Citrullus Jpn003 niAS 594 4 1 2 4 94

Melón Citrullus iRn029 npGBi-Spii 570 4 65 35

Melón Citrullus KAZ004 RipV 450 3 5 93 2

Melón Citrullus Otros (81) 5 681 38 9 37 3 13 39

melón Citrullus total 15 143 100 4 26 13 6 51

cuadro a2 
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Zanahoria Daucus USA020 nc7 1 126 14 28 13 1 8 50

Zanahoria Daucus GBR006 HRiGRU 1 094 13 10 20 3 67

Zanahoria Daucus RUS001 ViR 1 001 12 2 17 82

Zanahoria Daucus pOL030 SKV 541 7 45 25 8 12 10

Zanahoria Daucus deU146 ipK 488 6 35 16 1 48 1

Zanahoria Daucus cHn004 BVRc 407 5 100

Zanahoria Daucus FRA215 GeVeS 384 5 100

Zanahoria Daucus cZe061 Ricp 366 4 6 1 1 89 4

Zanahoria Daucus Jpn003 niAS 342 4 4 96

Zanahoria Daucus UKR021 iOB 320 4 14 37 26 24

Zanahoria Daucus Otros (67) 2 243 27 14 23 4 20 39

Zanahoria Daucus total 8 312 100 14 16 4 28 38

Rábano Raphanus Jpn003 niAS 877 11 <1 7 8 85

Rábano Raphanus deU146 ipK 741 9 23 35 1 38 3

Rábano Raphanus USA003 ne9 696 9 1 4 16 80

Rábano Raphanus RUS001 ViR 626 8 8 92 <1

Rábano Raphanus ind001 nBpGR 458 6 4 7 2 15 72

Rábano Raphanus GBR165 SASA 453 6 100

Rábano Raphanus nLd037 cGn 307 4 4 16 56 24

Rábano Raphanus Otros (85) 3 848 48 4 31 1 29 35

rábano Raphanus total 8 006 100 5 20 9 22 44

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

frutos secos, frutas y

bayas

prunus Prunus RUS001 ViR 6 579 9 18 13 2 24 44

prunus Prunus USA276 UnMiHT 6 100 9 98 2

prunus Prunus iTA378 cRA-FRU 2 421 3 <1 18 6 51 25

prunus Prunus HUn021 eFOpp 2 259 3 5 95

prunus Prunus TUR001 AARi 1 874 3 <1 81 19

prunus Prunus UKR046 KpS 1 458 2 1 11 1 41 46

prunus Prunus cHe065 FRUcTUS 1 450 2 39 61
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prunus Prunus Jpn003 niAS 1 423 2 1 13 29 57

prunus Prunus FRA057 inRA-BORdeAU 1 220 2 <1 <1 19 81

prunus Prunus MeX008 iniFAp 1 116 2 3 97 <1

prunus Prunus ROM009 icpp pitesti 1 093 2 2 30 37 29 1

prunus Prunus iRn029 npGBi-Spii 1 006 1 100

prunus Prunus BRA020 cpAcT/eMBRAp 1 006 1 100

prunus Prunus Otros (211) 40 492 58 4 10 10 38 38

Prunus Prunus total 69 497 100 4 12 16 30 38

Manzana Malus USA167 Gen 6 980 12 64 <1 9 1 26

Manzana Malus RUS001 ViR 3 743 6 3 17 23 5 52

Manzana Malus Jpn003 niAS 2 671 4 7 2 6 85

Manzana Malus GBR030 nFc 2 223 4 100

Manzana Malus cHe063 pSR 1 935 3 100

Manzana Malus AUT024 KLOST 1 904 3 100

Manzana Malus FRA028 inRA-AnGeRS 1 895 3 10 90

Manzana Malus KAZ027 pG 1 719 3 3 <1 97

Manzana Malus BRA044 iApAR 1 464 2 100

Manzana Malus BeL019 cRAGXpp 1 175 2 100

Manzana Malus cZe031 HOLOVOU 1 094 2 2 13 37 43 5

Manzana Malus pOL029 SKF 1 069 2 2 5 93

Manzana Malus Otros (157) 32 050 53 2 18 4 31 45

manzana Malus total 59 922 100 9 11 6 25 49

Uva Vitis FRA139 inRA/enSA-M 5 158 9 100

Uva Vitis deU098 JKi 3 657 6 4 22 44 28 2

Uva Vitis cHe019 RAc 3 254 5 100

Uva Vitis USA028 dAV 3 038 5 <1 <1 9 1 89

Uva Vitis UKR050 iVM 2 201 4 <1 57 24 8 10

Uva Vitis iTA388 cRA-ViT 2 106 4 1 37 60 2

Uva Vitis SVK018 SVKBRAT 1 900 3 <1 83 15 2

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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Uva Vitis UZB006 UzRipi 1 580 3 100

Uva Vitis TUR001 AARi 1 437 2 100

Uva Vitis BRA141 cnpUV 1 345 2 100

Uva Vitis eSp080 iMiAcM 1 224 2 100

Uva Vitis ROM017 icVV Valea c 1 187 2 1 5 95

Uva Vitis HUn047 UHFi-RiVe 1 135 2 100

Uva Vitis Otros (125) 30 385 51 3 12 6 26 53

uva Vitis total 59 607 100 2 12 11 20 55

Limón Citrus BRA125 ccSM-iASp 2 134 7 5 95

Limón Citrus Jpn003 niAS 2 118 7 <1 8 3 89

Limón Citrus cHn020 cRi 1 880 6 1 31 68

Limón Citrus USA129 ncGRcd 1 103 4 <1 1 1 71 27

Limón Citrus FRA014 cirad 1 100 4 100

Limón Citrus ZAF004 cSFRi 1 005 3 100

Limón Citrus Otros (144) 20 350 69 1 13 13 25 48

limón Citrus total 29 690 100 1 12 9 20 59

Mango Mangifera AUS088 Ayr dpi 18 606 73 <1 99 1

Mango Mangifera ind045 ciSH 726 3 100

Mango Mangifera THA056 HRi-dA/THA 252 1 100

Mango Mangifera USA047 MiA 240 1 1 48 51

Mango Mangifera idn177 iLeTRi 239 1 100

Mango Mangifera SLe015 nUc 200 1 100

Mango Mangifera Otros (109) 5 396 21 <1 27 6 31 37

mango mangifera total 25 659 100 <1 8 74 10 8

pera Pyrus USA026 cOR 2 232 9 11 5 34 48 2

pera Pyrus RUS001 ViR 1 486 6 <1 100

pera Pyrus cHe090 OSS Roggwil 1 240 5 1 99

pera Pyrus FRA097 cBnA 914 4 100

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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pera Pyrus BeL019 cRAGXpp 855 3 100

pera Pyrus iTA378 cRA-FRU 761 3 2 29 12 30 27

pera Pyrus Jpn003 niAS 744 3 14 11 7 68

pera Pyrus UKR046 KpS 671 3 3 4 1 23 69

pera Pyrus KAZ027 pG 607 2 100

pera Pyrus TUR001 AARi 553 2 <1 100

pera Pyrus Otros (137) 14 679 59 2 20 4 28 45

Pera Pyrus total 24 742 100 5 16 6 23 50

Banana Musa BeL084 iniBAp 1 198 9 14 73 13

Banana Musa FRA014 cirad 520 4 4 96

Banana Musa Hnd003 dTRUFc 490 4 40 30 30

Banana Musa AUS035 Qdpi 400 3 100

Banana Musa BRA004 cnpMF 400 3 100

Banana Musa cMR052 cARBAp 385 3 100

Banana Musa ind349 nRcB 364 3 2 95 3

Banana Musa THA002 Ad-KU 323 2 <1 100

Banana Musa cOL029 cORpOicA 310 2 100

Banana Musa UGA003 RRS-Ad 309 2 <1 100

Banana Musa cOd003 ineRA 300 2 100

Banana Musa nGA039 iiTA 283 2 100

Banana Musa JAM003 BB 257 2 9 53 38

Banana Musa pHL019 SeABGRc-Bpi 245 2 100

Banana Musa cRi011 cORBAnA 240 2 100

Banana Musa pnG004 dLp Laloki 230 2 100

Banana Musa MYS142 HRc, MARdi 217 2 100

Banana Musa Otros (115) 7 015 52 5 21 3 23 47

banana Musa total 13 486 100 7 21 3 19 49

Fresa Fragaria cAn004 pGRc 1 897 16 4 4 92

Fresa Fragaria USA026 cOR 1 822 15 34 3 35 28 <1

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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Fresa Fragaria RUS001 ViR 940 8 7 2 69 23

Fresa Fragaria Jpn003 niAS 912 8 2 10 88

Fresa Fragaria deU451 JKi 622 5 100

Fresa Fragaria cHL008 iniA QUiL 500 4 100

Fresa Fragaria GBR012 GBReMR 329 3 10 85 5

Fresa Fragaria iTA380 cRA-FRF 220 2 1 <1 99

Fresa Fragaria ROM009 icpp pitesti 201 2 5 <1 81 7 5

Fresa Fragaria Otros (68) 4 584 38 16 1 5 33 45

fresa Fragaria total 12 027 100 16 2 9 27 46

Anacardo Anacardium GHA005 cRiG 3 382 35 100

Anacardo Anacardium ind003 cpcRi 880 9 100

Anacardo Anacardium THA022 pHeS 744 8 100

Anacardo Anacardium BRA146 cnpAT 621 6 100

Anacardo Anacardium nGA008 cRin 574 6 100

Anacardo Anacardium MOZ003 UdAc 530 5 100

Anacardo Anacardium cOL029 cORpOicA 473 5 100

Anacardo Anacardium Otros (64) 2 546 26 <1 32 9 4 55

anacardo Anacardium total 9 750 100 <1 14 37 9 40

Grosella Ribes USA026 cOR 1 510 17 46 6 6 40 2

Grosella Ribes RUS001 ViR 888 10 1 4 63 32

Grosella Ribes GBR048 ScRi 860 10 100

Grosella Ribes nOR001 SFL 522 6 <1 96 4

Grosella Ribes LTU010 BGVU 393 4 27 12 61

Grosella Ribes FRA028 inRA-AnGeRS 390 4 100

Grosella Ribes UKR029 LFS 356 4 9 1 70 20

Grosella Ribes cHe063 pSR 305 3 100

Grosella Ribes Otros (50) 3 584 41 2 2 3 46 47

grosella Ribes total 8 808 100 10 2 9 38 41

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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Rosa Rosa FRA217 GeVeS 1 200 32 100

Rosa Rosa Jpn003 niAS 634 17 100

Rosa Rosa AZe017 cBG 250 7 60 40

Rosa Rosa Otros (44) 1 710 45 19 9 8 23 42

rosa Rosa total 3 794 100 12 4 3 13 67

Avellano Corylus USA026 cOR 837 28 13 13 25 48 1

Avellano Corylus TUR001 AARi 413 14 100

Avellano Corylus UKR046 KpS 188 6 1 99

Avellano Corylus AZe009 HScRi 169 6 32 22 46

Avellano Corylus eSp014 iRTAMB 120 4 6 94

Avellano Corylus UZB031 UzRiHVWM 118 4 100

Avellano Corylus Otros (53) 1 153 38 3 9 13 37 39

avellano Corylus total 2 998 100 5 23 13 30 29

pijuayo Bactris cRi016 UcR-BiO 800 31 100

pijuayo Bactris BRA006 iAc 332 13 100

pijuayo Bactris cOL029 cORpOicA 254 10 100

pijuayo Bactris ecU022 eenp 145 6 100

pijuayo Bactris pAn002 inRenARe 65 3 100

pijuayo Bactris Otros (23) 997 38 7 2 <1 1 90

Pijuayo Bactris total 2 593 100 3 6 <1 3 88

pistacho Pistacia iRn029 npGBi-Spii 340 29 100

pistacho Pistacia USA028 dAV 304 26 4 <1 96

pistacho Pistacia eSp014 iRTAMB 106 9 100

pistacho Pistacia AZe015 GRi 60 5 3 88 8

pistacho Pistacia Otros (28) 358 31 33 4 3 28 31

Pistacho Pistacia total 1 168 100 11 2 6 9 73
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Sorba Sorbus USA026 cOR 282 37 32 44 13 6 6

Sorba Sorbus GBR004 RBG 110 14 100

Sorba Sorbus AUT024 KLOST 71 9 100

Sorba Sorbus UKR030 dFS 59 8 100

Sorba Sorbus nLd145 nAKB 46 6 100

Sorba Sorbus Otros (30) 195 26 18 15 7 11 48

sorba Sorbus total 763 100 31 20 7 11 31

cultivos oleaginosos

Sésamo Sesamum ind001 nBpGR 8 413 17 2 32 <1 26 39

Sésamo Sesamum cHn001 icGR-cAAS 4 726 9 100

Sésamo Sesamum iSR001 ReHOVOT 3 000 6 100

Sésamo Sesamum Ken015 KARi-nGBK 2 477 5 1 3 96

Sésamo Sesamum BRA003 cenARGen 1 950 4 100

Sésamo Sesamum Jpn003 niAS 1 789 4 <1 15 14 71

Sésamo Sesamum MeX001 iniA-iguala 1 600 3 100

Sésamo Sesamum RUS001 ViR 1 504 3 <1 66 27 8

Sésamo Sesamum UZB006 UzRipi 1 334 3 100

Sésamo Sesamum USA016 S9 1 215 2 <1 14 1 12 72

Sésamo Sesamum Ven132 iniA - ceniAp 1 024 2 100

Sésamo Sesamum Otros (69) 21 432 42 1 55 5 1 38

sésamo sesamum total 50 464 100 1 34 4 5 57

Girasol Helianthus SRB002 iFVcnS 5 330 14 6 94

Girasol Helianthus USA020 nc7 3 729 9 42 7 16 8 28

Girasol Helianthus cHn001 icGR-cAAS 2 646 7 100

Girasol Helianthus FRA040 inRA-cLeRMOn 2 500 6 32 20 48

Girasol Helianthus BRA014 cnpSO 2 400 6 100

Girasol Helianthus RUS001 ViR 1 701 4 100

Girasol Helianthus AUS048 ATcFc 1 290 3 17 1 47 18 18

Girasol Helianthus ind041 dOR 1 260 3 100
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Girasol Helianthus MAR088 inRA cRRAS 1 223 3 100

Girasol Helianthus pOL003 iHAR 1 105 3 <1 100

Girasol Helianthus HUn003 RcA 1 032 3 <1 30 <1 61 9

Girasol Helianthus Otros (82) 15 164 39 8 15 12 8 58

girasol Helianthus total 39 380 100 8 12 9 22 49

Alazor Carthamus ind041 dOR 6 863 24 100

Alazor Carthamus cHn001 icGR-cAAS 2 499 9 100

Alazor Carthamus USA022 W6 2 453 8 17 52 8 9 13

Alazor Carthamus MeX001 iniA-iguala 1 550 5 100

Alazor Carthamus iRn029 npGBi-Spii 816 3 100

Alazor Carthamus BRA007 cnpA 800 3 100

Alazor Carthamus Otros (53) 14 214 49 2 22 3 3 70

alazor Carthamus total 29 195 100 2 39 2 2 55

palma Elaeis cOd003 ineRA 17 631 84 1 99 <1

palma Elaeis MYS104 MpOB 1 467 7 100

palma Elaeis BRA027 cpAA 564 3 100

palma Elaeis cOL096 icA/ReGiOn 5 301 1 100

palma Elaeis idn193 iOpRi 237 1 1 97 2

palma Elaeis SLe015 nUc 200 1 100

palma Elaeis GHA019 OpRi 150 1 100

palma Elaeis Otros (22) 553 3 1 17 41 41

Palma Elaeis total 21 103 100 8 1 84 4 4

Ricino Ricinus ind001 nBpGR 4 307 24 3 15 <1 <1 81

Ricino Ricinus cHn001 icGR-cAAS 2 111 12 100

Ricino Ricinus BRA007 cnpA 1 000 6 100

Ricino Ricinus RUS001 ViR 696 4 <1 5 95

Ricino Ricinus USA995 ncGRp 669 4 <1 <1 100

Ricino Ricinus eTH085 iBc 510 3 88 2 10
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Ricino Ricinus Otros (52) 8 699 48 37 17 3 1 42

ricino Ricinus total 17 992 100 21 12 1 <1 65

Ricino de América Jatropha MeX006 UAcH 1 444 44 4 96

Ricino de América Jatropha ind001 nBpGR 1 260 39 68 17 1 14

Ricino de América Jatropha BRA007 cnpA 143 4 100

Ricino de América Jatropha Otros (20) 417 13 64 3 <1 32

ricino de américa Jatropha total 3 264 100 36 49 <1 <1 14

Olivo Olea iTA401 cRA-OLi 443 17 33 67

Olivo Olea eSp046 ciFAcOR 309 12 63 37

Olivo Olea iRn029 npGBi-Spii 247 9 15 85

Olivo Olea USA028 dAV 142 5 100

Olivo Olea AZe009 HScRi 136 5 81 19

Olivo Olea TUR001 AARi 130 5 100

Olivo Olea Otros (46) 1 222 46 2 15 5 45 34

olivo Olea total 2 629 100 1 26 6 33 34

cultivos forrajeros

Leguminosas Varios ind001 nBpGR 19 579 11 6 20 <1 13 61

Leguminosas Varios cOL003 ciAT 13 690 7 99 <1 1

Leguminosas Varios cHn001 icGR-cAAS 11 201 6 100

Leguminosas Varios TWn001 AVRdc 10 207 6 2 <1 98

Leguminosas Varios AUS048 ATcFc 8 951 5 29 6 9 2 54

Leguminosas Varios USA016 S9 7 474 4 7 3 7 <1 82

Leguminosas Varios pHL130 ipB-UpLB 7 445 4 <1 100 <1

Leguminosas Varios eTH013 iLRi-ethiopia 7 310 4 99 1

Leguminosas Varios Jpn003 niAS 6 040 3 6 18 1 75

Leguminosas Varios Ken015 KARi-nGBK 4 473 2 8 19 3 71

Leguminosas Varios SYR002 icARdA 3 435 2 98 2 <1

Leguminosas Varios nZL001 AGReSeARcH 3 104 2 100

Leguminosas Varios GBR004 RBG 2 809 2 100
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Leguminosas Varios MeX001 iniA-iguala 2 300 1 100

Leguminosas Varios THA005 FcRi-dA/TH 2 250 1 100

Leguminosas Varios Otros (301) 72 810 40 28 28 2 3 39

leguminosas varios total 183 078 100 29 19 3 3 47

Alfalfa Medicago AUS006 AMGRc 27 827 30 78 1 16 3 3

Alfalfa Medicago UZB036 UzRicBSp 10 043 11 100

Alfalfa Medicago SYR002 icARdA 9 164 10 90 4 6

Alfalfa Medicago USA022 W6 7 845 9 54 18 4 11 13

Alfalfa Medicago MAR088 inRA cRRAS 3 373 4 18 <1 82

Alfalfa Medicago RUS001 ViR 2 909 3 13 33 53

Alfalfa Medicago FRA041 inRA-MOnTpeL 2 479 3 7 8 85

Alfalfa Medicago iRn029 npGBi-Spii 2 415 3 15 85

Alfalfa Medicago LBY001 ARc 1 927 2 100 <1

Alfalfa Medicago Jpn003 niAS 1 486 2 1 3 96

Alfalfa Medicago iTA363 peRUG 1 338 1 16 7 50 5 23

Alfalfa Medicago TUR001 AARi 1 006 1 100 <1

Alfalfa Medicago Otros (130) 20 110 22 22 11 7 18 42

alfalfa Medicago total 91 922 100 47 6 7 6 34

Trébol Trifolium AUS137 WAdA 11 326 15 99 <1 1

Trébol Trifolium nZL001 AGReSeARcH 6 607 9 100

Trébol Trifolium SYR002 icARdA 4 522 6 82 4 14

Trébol Trifolium GBR016 iBeRS-GRU 4 362 6 32 1 17 15 35

Trébol Trifolium eSp010 SiAeX 4 031 5 88 1 1 10

Trébol Trifolium USA022 W6 3 476 5 46 9 5 17 23

Trébol Trifolium RUS001 ViR 2 965 4 33 28 4 35

Trébol Trifolium iTA394 cRA-FLc 1 878 3 94 1 1 4

Trébol Trifolium iRn029 npGBi-Spii 1 626 2 14 86

Trébol Trifolium eTH013 iLRi-ethiopia 1 529 2 95 5

Trébol Trifolium Jpn003 niAS 1 441 2 2 1 4 93

Trébol Trifolium TUR001 AARi 1 055 1 100
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Trébol Trifolium deU146 ipK 1 052 1 62 <1 1 18 19

Trébol Trifolium Otros (124) 28 288 38 43 7 4 9 37

trébol Trifolium total 74 158 100 53 5 3 6 33

Gramíneas Varias Jpn055 KnAeS 5 614 10 100

Gramíneas Varias nZL001 AGReSeARcH 5 063 9 100

Gramíneas Varias USA022 W6 4 502 8 67 4 1 5 23

Gramíneas Varias Ken015 KARi-nGBK 4 491 8 4 10 <1 86

Gramíneas Varias eTH013 iLRi-ethiopia 2 016 4 96 4

Gramíneas Varias AUS048 ATcFc 1 528 3 40 <1 <1 1 59

Gramíneas Varias MeX008 iniFAp 1 509 3 2 98

Gramíneas Varias GBR004 RBG 1 337 2 100

Gramíneas Varias Otros (210) 28 895 53 34 3 5 3 55

gramíneas varias total 54 955 100 31 3 3 2 61

Veza Vicia SYR002 icARdA 6 108 16 52 11 38

Veza Vicia RUS001 ViR 5 751 15 27 1 72

Veza Vicia deU146 ipK 3 254 8 4 39 25 11 21

Veza Vicia AUS039 ATFcc 2 749 7 6 <1 <1 <1 94

Veza Vicia iTA004 iGV 2 210 6 100

Veza Vicia TUR001 AARi 1 985 5 41 58 <1

Veza Vicia USA022 W6 1 841 5 46 14 <1 5 35

Veza Vicia GBR001 SOUTA 1 781 5 100

Veza Vicia eSp004 iniAcRF 1 516 4 15 83 <1 2

Veza Vicia BGR001 ipGR 1 399 4 17 <1 83

Veza Vicia Otros (101) 9 866 26 23 26 4 5 41

veza Vicia total 38 460 100 25 23 3 3 46

Festuca Festuca pOL003 iHAR 4 777 14 <1 100

Festuca Festuca Jpn003 niAS 4 258 13 4 3 93

Festuca Festuca USA022 W6 2 452 7 63 6 1 14 16

Festuca Festuca deU271 ipK 2 180 7 62 <1 4 25 9
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Festuca Festuca GBR016 iBeRS-GRU 1 498 5 65 5 6 6 19

Festuca Festuca Otros (99) 17 843 54 22 24 1 7 46

festuca Festuca total 33 008 100 24 14 2 7 54

Gramíneas Dactylis pOL022 BYdG 6 010 19 97 1 2

Gramíneas Dactylis Jpn019 nGRi 2 684 9 100

Gramíneas Dactylis deU271 ipK 1 929 6 79 <1 4 14 2

Gramíneas Dactylis USA022 W6 1 588 5 58 8 4 8 22

Gramíneas Dactylis GBR016 iBeRS-GRU 1 094 3 66 2 16 9 7

Gramíneas Dactylis Otros (93) 18 089 58 50 4 1 4 41

gramíneas Dactylis total 31 394 100 39 21 2 4 34

Guisante Lathyrus FRA092 LeM/iBeAS 3 627 14 9 91

Guisante Lathyrus SYR002 icARdA 3 225 12 45 12 43

Guisante Lathyrus ind001 nBpGR 2 797 11 <1 2 <1 3 94

Guisante Lathyrus BGd164 BARi 1 845 7 100

Guisante Lathyrus cHL004 iniA cARi 1 424 5 100

Guisante Lathyrus AUS039 ATFcc 1 366 5 100

Guisante Lathyrus GBR001 SOUTA 1 185 5 100

Guisante Lathyrus Otros (88) 10 597 41 20 29 1 1 49

guisante Lathyrus total 26 066 100 25 21 <1 1 53

Gramíneas Lolium deU271 ipK 3 408 13 61 <1 3 27 9

Gramíneas Lolium GBR016 iBeRS-GRU 3 194 12 58 1 10 20 11

Gramíneas Lolium pOL022 BYdG 2 152 8 96 2 3

Gramíneas Lolium Jpn003 niAS 1 896 7 3 1 13 84

Gramíneas Lolium nZL001 AGReSeARcH 1 841 7 100

Gramíneas Lolium USA022 W6 1 364 5 45 6 <1 26 23

Gramíneas Lolium FRA040 inRA-
cLeRMOn

1 000 4 70 30

Gramíneas Lolium Otros (93) 10 732 42 25 8 2 17 48

gramíneas Lolium total 25 587 100 31 12 3 15 39
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Mijo Panicum Jpn003 niAS 5 758 33 2 <1 1 97

Mijo Panicum Ken015 KARi-nGBK 2 328 13 1 <1 98

Mijo Panicum USA016 S9 784 4 2 <1 2 2 93

Mijo Panicum ciV010 cn 570 3 100

Mijo Panicum cOL003 ciAT 563 3 98 2

Mijo Panicum Otros (86) 7 630 43 16 2 7 1 74

mijo Panicum total 17 633 100 11 1 3 1 84

Tebeneque Stylosanthes cOL003 ciAT 4 276 40 99 <1 <1

Tebeneque Stylosanthes AUS048 ATcFc 1 849 17 7 1 <1 92

Tebeneque Stylosanthes BRA010 cnpGc 1 062 10 100

Tebeneque Stylosanthes Ken015 KARi-nGBK 1 056 10 3 90 8

Tebeneque Stylosanthes eTH013 iLRi-ethiopia 994 9 98 2

Tebeneque Stylosanthes USA016 S9 111 1 1 1 98

Tebeneque Stylosanthes Otros (39) 1 385 13 7 6 2 1 84

tebeneque Stylosanthes total 10 733 100 51 10 <1 <1 38

Gramíneas Poa pOL022 BYdG 2 329 23 96 3 1

Gramíneas Poa USA022 W6 1 716 17 82 2 1 10 5

Gramíneas Poa deU271 ipK 1 122 11 60 <1 4 26 10

Gramíneas Poa SWe054 nORdGen 594 6 81 4 2 10 2

Gramíneas Poa nZL001 AGReSeARcH 321 3 100

Gramíneas Poa Jpn003 niAS 271 3 17 2 44 37

Gramíneas Poa Otros (64) 3 897 38 29 1 2 12 56

gramíneas Poa total 10 250 100 36 23 3 10 28

Gramíneas Phleum pOL003 iHAR 2 549 27 <1 100

Gramíneas Phleum deU271 ipK 1 093 12 73 2 2 18 6

Gramíneas Phleum SWe054 nORdGen 767 8 65 21 1 7 5

Gramíneas Phleum USA022 W6 692 7 37 10 <1 16 36

Gramíneas Phleum Jpn003 niAS 222 2 12 7 81
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Gramíneas Phleum Otros (56) 4 011 43 15 62 2 9 12

gramíneas Phleum total 9 334 100 23 30 1 8 38

cuernecillo Lotus AUS006 AMGRc 1 934 24 92 <1 4 5 <1

cuernecillo Lotus nZL001 AGReSeARcH 1 157 14 100

cuernecillo Lotus USA022 W6 929 11 56 3 4 12 24

cuernecillo Lotus GBR016 iBeRS-GRU 492 6 20 1 30 16 34

cuernecillo Lotus pOL003 iHAR 269 3 4 96

cuernecillo Lotus cHL004 iniA cARi 260 3 100

cuernecillo Lotus iTA363 peRUG 246 3 63 7 12 17

cuernecillo Lotus Otros (82) 2 895 35 51 15 2 5 28

cuernecillo Lotus total 8 182 100 52 6 4 5 32

Gramíneas Bromus USA022 W6 1 203 15 68 5 1 9 17

Gramíneas Bromus nZL001 AGReSeARcH 840 11 100

Gramíneas Bromus cHL028 iniA inTiH 595 8 100

Gramíneas Bromus ARG1227 eeA inTA Anguil 490 6 100

Gramíneas Bromus KAZ019 SpcGF 364 5 21 79

Gramíneas Bromus URY002 FAGRO 320 4 100

Gramíneas Bromus deU146 ipK 317 4 11 <1 2 87

Gramíneas Bromus cAn004 pGRc 293 4 77 10 2 10 2

Gramíneas Bromus AUS006 AMGRc 229 3 93 <1 4 3

Gramíneas Bromus Otros (82) 3 157 40 50 1 2 3 44

gramíneas Bromus total 7 808 100 55 2 5 3 35

centeno Elymus USA022 W6 3 310 67 92 3 <1 1 3

centeno Elymus SWe054 nORdGen 305 6 100

centeno Elymus AUS006 AMGRc 179 4 92 6 2

centeno Elymus deU146 ipK 125 3 6 1 2 90

centeno Elymus cHn001 icGR-cAAS 117 2 100

centeno Elymus cZe122 Ricp 110 2 98 2
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cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cultivos forrajeros

centeno Elymus Otros (40) 770 16 68 <1 1 3 28

centeno Elymus total 4 916 100 85 2 <1 2 11

Gramíneas Cenchrus Ken015 KARi-nGBK 1 138 30 1 2 96

Gramíneas Cenchrus GBR016 iBeRS-GRU 469 12 74 1 3 23

Gramíneas Cenchrus AUS048 ATcFc 395 11 10 <1 90

Gramíneas Cenchrus eTH013 iLRi-ethiopia 293 8 95 5

Gramíneas Cenchrus BRA017 cpATSA 237 6 100

Gramíneas Cenchrus Jpn003 niAS 195 5 5 1 94

Gramíneas Cenchrus Otros (45) 1 031 27 22 5 8 <1 66

gramíneas Cenchrus total 3 758 100 24 2 2 1 71

Gramíneas Andropogon USA995 ncGRp 1 071 61 1 1 99

Gramíneas Andropogon Ken015 KARi-nGBK 116 7 1 99

Gramíneas Andropogon eTH013 iLRi-ethiopia 104 6 98 2

Gramíneas Andropogon cOL003 ciAT 93 5 100

Gramíneas Andropogon cAn041 LRS 55 3 100

Gramíneas Andropogon ARG1133 iBOne 50 3 100

Gramíneas Andropogon Otros (42) 277 16 28 5 4 5 58

gramíneas Andropogon total 1 766 100 19 1 1 1 78

cultivos azucareros

caña de azúcar Saccharum BRA189 cTc 5 000 12 100

caña de azúcar Saccharum cUB041 inicA 3 619 9 2 98

caña de azúcar Saccharum BRB001 WicSBS 3 493 8 100

caña de azúcar Saccharum Jpn003 niAS 2 916 7 8 1 27 64

caña de azúcar Saccharum USA047 MiA 2 426 6 10 3 2 7 77

caña de azúcar Saccharum GUY016 GSc 2 223 5 100

caña de azúcar Saccharum dOM010 cRc 1 965 5 100

caña de azúcar Saccharum BGd015 BSRi 1 364 3 3 27 31 40

caña de azúcar Saccharum pAK130 SRi 1 200 3 100

caña de azúcar Saccharum pHL251 SRA-LGARec 1 161 3 1 22 77
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cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cultivos azucareros

caña de azúcar Saccharum THA005 FcRi-dA/TH 1 093 3 59 41

caña de azúcar Saccharum Otros (49) 14 668 36 1 10 4 27 58

caña de azúcar Saccharum total 41 128 100 3 5 9 26 56

Remolacha Beta USA022 W6 2 510 11 26 34 19 15 5

Remolacha Beta deU146 ipK 2 209 10 48 17 8 24 3

Remolacha Beta SRB002 iFVcnS 2 140 10 100

Remolacha Beta FRA043 inRA-diJOn 1 630 7 11 31 28 31

Remolacha Beta cHn001 icGR-cAAS 1 388 6 100

Remolacha Beta RUS001 ViR 1 354 6 1 50 46 3

Remolacha Beta Jpn003 niAS 1 339 6 2 21 77

Remolacha Beta Otros (95) 9 776 44 12 7 10 10 61

remolacha Beta total 22 346 100 14 11 14 23 39

cultivos de fibra

Algodón Gossypium UZB036 UzRicBSp 12 048 11 100

Algodón Gossypium USA049 cOT 9 387 9 21 2 8 4 64

Algodón Gossypium ind512 cicR 9 000 9 100

Algodón Gossypium cHn001 icGR-cAAS 7 226 7 7 93

Algodón Gossypium RUS001 ViR 6 205 6 23 16 58 3

Algodón Gossypium FRA002 iRcT-cirad 4 116 4 12 38 50

Algodón Gossypium BRA003 cenARGen 3 179 3 100

Algodón Gossypium pAK009 ccRi 1 830 2 2 98

Algodón Gossypium VnM013 incORd 1 400 1 100

Algodón Gossypium AZe015 GRi 1 370 1 <1 100

Algodón Gossypium Otros (98) 49 019 47 5 6 7 5 78

algodón Gossypium total 104 780 100 5 15 8 7 65

Lino Linum RUS001 ViR 5 282 12 10 39 <1 50

Lino Linum eTH085 iBc 3 433 8 100

Lino Linum cAn004 pGRc 3 418 8 2 6 12 11 69

Lino Linum cHn001 icGR-cAAS 3 003 7 100
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género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 
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cultivos de fibra

Lino Linum USA020 nc7 2 994 7 3 1 <1 5 90

Lino Linum ROM002 iccpT Fundul 2 880 7 3 2 44 51

Lino Linum ind849 Linseed 2 730 6 100

Lino Linum deU146 ipK 2 323 5 2 39 15 40 3

Lino Linum ARG1342 BBc-inTA 2 226 5 100

Lino Linum cZe090 SUMpeRK 2 054 5 25 24 50 1

Lino Linum BGR001 ipGR 1 437 3 <1 3 <1 96

Lino Linum UKR015 iLK 1 063 2 14 3 74 10

Lino Linum Otros (69) 10 158 24 1 25 19 23 32

lino Linum total 43 001 100 1 26 15 22 36

Yute Corchorus ind001 nBpGR 5 408 46 5 37 3 2 54

Yute Corchorus BGd001 BJRi 4 110 35 7 93

Yute Corchorus Ken015 KARi-nGBK 203 2 22 66 12

Yute Corchorus THA005 FcRi-dA/TH 160 1 100

Yute Corchorus RUS001 ViR 150 1 1 99

Yute Corchorus TWn001 AVRdc 143 1 26 1 73

Yute Corchorus Otros (35) 1 515 13 29 38 11 1 22

Yute Corchorus total 11 689 100 9 24 4 1 63

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

cultivos de plantas medicina-

les, aromáticas, estimulantes   

y de especias 

café Coffea ciV011 iRcc/cirad 6 560 22 87 2 11

café Coffea BRA006 iAc 4 152 14 100

café Coffea FRA014 cirad 3 800 13 55 45

café Coffea cRi134 cATie 1 835 6 100

café Coffea cUB035 ecicc 1 597 5 10 64 10 16

café Coffea eTH075 JARc 1 284 4 7 93

café Coffea cOL014 cenicAFe 1 119 4 4 96

café Coffea Otros (57) 9 960 33 6 18 9 10 57

café Coffea total 30 307 100 21 9 3 12 54
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agrupamiento 

por cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 

instituto sigla n.º % Ws lr bl ac ot

cultivos de plantas medicina-

les, aromáticas, estimulantes    

y de especias 

Mostaza Sinapis ind001 nBpGR 5 509 21 1 23 <1 2 75

Mostaza Sinapis cHn001 icGR-cAAS 3 073 12 100

Mostaza Sinapis AUS039 ATFcc 1 547 6 2 11 19 17 51

Mostaza Sinapis RUS001 ViR 1 372 5 4 17 79

Mostaza Sinapis VnM006 FcRi 1 300 5 100

Mostaza Sinapis Otros (79) 13 610 52 3 57 2 5 32

mostaza Sinapis total 26 411 100 2 40 3 8 47

Tabaco Nicotiana cHn001 icGR-cAAS 3 407 16 100

Tabaco Nicotiana ind115 cTRi 2 550 12 6 94

Tabaco Nicotiana USA074 TOB 2 108 10 6 6 6 26 55

Tabaco Nicotiana iTA403 cRA-cAT 1 711 8 84 16

Tabaco Nicotiana AUS048 ATcFc 948 4 42 3 43 10 1

Tabaco Nicotiana pOL057 pULT 908 4 100

Tabaco Nicotiana cUB029 iiT 780 4 4 7 88 1

Tabaco Nicotiana TUR001 AARi 638 3 94 6

Tabaco Nicotiana UKR079 KST 612 3 13 9 77

Tabaco Nicotiana Otros (60) 8 053 37 4 11 15 22 49

tabaco Nicotiana total 21 715 100 11 8 11 13 57

cacao Theobroma TTO005 cRU 2 325 19 44 1 55

cacao Theobroma GHA005 cRiG 1 000 8 100

cacao Theobroma BRA074 cepec 754 6 100

cacao Theobroma cOL029 cORpOicA 746 6 100

cacao Theobroma cRi134 cATie 710 6 100

cacao Theobroma ciV059 ideFOR-dcc 700 6 100

cacao Theobroma FRA014 cirad 700 6 29 71

cacao Theobroma ecU021 eeTp 645 5 100

cacao Theobroma SLe015 nUc 200 2 100

cacao Theobroma Otros (51) 4 593 37 <1 22 8 6 64

cacao Theobroma total 12 373 100 8 8 11 16 56

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 
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género banco de genes muestras tipo de muestra (%)
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cultivos de plantas medicina-

les, aromáticas, estimulantes   

y de especias 

Té Camellia Jpn003 niAS 7 312 62 <1 <1 2 98

Té Camellia VnM025 VinATRi 2 500 21 100

Té Camellia ind368 UpASi-TRi 567 5 100

Té Camellia LKA123 TRi 560 5 100

Té Camellia BGd012 BTRi 474 4 <1 76 <1 24

Té Camellia ARG1222 eeA inTA cerro 
Azul

189 2 100

Té Camellia AZe009 HScRi 81 1 86 14

Té Camellia Otros (10) 156 1 3 13 40 45

té Camellia total 11 839 100 <1 29 9 <1 62

Opio Papaver TUR001 AARi 3 559 35 1 99

Opio Papaver deU146 ipK 1 154 11 4 59 3 21 14

Opio Papaver UKR008 UdS 1 081 11 3 28 1 68

Opio Papaver HUn003 RcA 967 10 <1 66 13 21

Opio Papaver ind001 nBpGR 823 8 1 <1 17 <1 81

Opio Papaver USA022 W6 338 3 79 4 1 16

Opio Papaver RUS001 ViR 267 3 61 1 32 5

Opio Papaver SVK001 SVKpieST 262 3 49 28 23 1

Opio Papaver BGR001 ipGR 244 2 2 <1 98

Opio Papaver Otros (38) 1 377 14 15 20 5 16 45

opio Papaver total 10 072 100 6 54 6 7 27

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 

cultivos insdustriales y 

ornamentales

caucho de pará Hevea MYS111 MRB 60 000 81 100

caucho de pará Hevea ind031 RRii 4 772 6 95 5

caucho de pará Hevea ciV061 ideFOR-dpL 2 330 3 100

caucho de pará Hevea LBR004 Fpc 1 215 2 99 1

caucho de pará Hevea BRA006 iAc 1 000 1 100

caucho de pará Hevea VnM009 RRi 960 1 100

caucho de pará Hevea Otros (16) 3 379 5 3 <1 6 91

caucho de Pará Hevea total 73 656 100 88 <1 2 1 10
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agrupamiento por 

cultivo

género banco de genes muestras tipo de muestra (%)

código del 
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cultivos insdustriales y 

ornamentales

cultivos para madera Varios FRA219 inRA-BORdeAU 24 275 40 100

cultivos para madera Varios nLd039 iBn-dLO 10 795 18 2 2 1 96

cultivos para madera Varios BRA190 cnpF 4 000 7 100

cultivos para madera Varios GBR004 RBG 1 080 2 100

cultivos para madera Varios cOL102 cc 791 1 100

cultivos para madera Varios ARG1342 BBc-inTA 777 1 21 21 12 46

cultivos para madera Varios iRL007 cOiLLTe 612 1 37 63

cultivos para madera Varios USA131 nA 529 1 60 13 1 26

cultivos para madera Varios Hnd030 cOnSeFORH 485 1 68 <1 32

cultivos para madera Varios pOL001 pAn 450 1 100

cultivos para madera Varios LTU001 LiA 302 <1 3 35 63

cultivos para madera Varios eSp022 iniAFOR 240 <1 83 17

cultivos para madera Varios HUn044 UHFi-dFd 239 <1 10 57 32

cultivos para madera Varios Otros (94) 15 986 26 7 3 1 3 86

cultivos para madera Varios total 60 561 100 6 1 1 2 90

Ornamentales Varios Jpn003 niAS 3 807 22 <1 1 99

Ornamentales Varios FRA179 inRA-RenneS 1 650 9 3 97

Ornamentales Varios pOL001 pAn 1 540 9 100

Ornamentales Varios cZe079 pRUHOn 1 288 7 1 1 <1 93 5

Ornamentales Varios BRA203 iBOT 1 272 7 100

Ornamentales Varios Otros (75) 8 112 46 17 3 19 20 41

ornamentales Varios total 17 669 100 8 2 9 25 56

cuadro a2  
colecciones de germoplasma por cultivo 




